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Цель. Изучить видовую структуру бактерий семейства Enterobacteriaceae, выделенных 

из различного биоматериала человека и определить их чувствительность к антимикробным 

препаратам.  

Материалы и методы. Объектом для исследования послужили 662 штамма энте-

робактерий, выделенные из испражнений пациентов при обследовании на дисбиоз кишеч-

ника, мочи, отделяемого  влагалища и вульвы, верхних дыхательных путей (нос, зева) и 

ран. Выделение энтеробактерий проводили бактериологическим методом, идентификацию 

– с помощью времяпролетной масс-спектрометрии MALDI TOF MS. Определение анти-

биотикорезистентности осуществляли диско-диффузионным методом; метод «двойных 

дисков» использовался для обнаружения продукции β-лактамаз расширенного спектра. 

Результаты исследований обработаны методами вариационной статистики. 

Результаты. При определении видового состава энтеробактерий в исследуемом 

биоматериале лидировал вид E. coli и представители рода Klebsiella. Среди всех исследу-

емых изолятов энтеробактерий 70,8% были устойчивы к антимикробным препаратам. Ча-

ще всего энтеробактерий были чувствительны к амикацину, цефотаксиму, цефуроксиму, 

ампициллину и налидиксовой кислоте. Резистентность штаммов энтеробактерий к анти-

микробным препаратам отмечалась во всех исследуемых группах  препаратов и варьиро-

вала от 9,6% к амикацину до 42,3% к ампициллину. Использование метода «двойных дис-

ков» показало, что продукция β-лактомаз расширенного спектра встречалась у 5-15 % ис-

следуемых штаммов энтеробактерий в зависимости от исследуемого материала.  

Заключение. Результаты мониторинга видовой структуры и антибиотикорезистент-

ности энтеробактерий, выделенных из различного биоматериала обследуемых пациентов, 

свидетельствуют о сохранении доминирующей роли энтеробактерий и широком распро-

странении резистентности выделенных штаммов к антимикробным препаратам. 

Ключевые слова: энтеробактерии, E. coli, Klebsiella spp., антибиотикорезистент-

ность. 
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Aim. To study the species structure of bacteria of the family Enterobacteriaceae isolated 

from various human biomaterials and determine their sensitivity to antimicrobial drugs. 

Materials and methods. The object of the study was 662 strains of enterobacteria isolat-

ed from patient feces during examination for dysbiosis of the intestines, urine, vaginal and vul-

var discharge, upper respiratory tract (nose, pharynx) and wounds. Enterobacteriaceae were 

isolated using the bacteriological method and identified using time-of-flight mass spectrometry 

MALDI TOF MS. Antibiotic resistance was determined using the disk diffusion method; the 

«double disk» method was used to detect the production of extended spectrum β-lactamases. 

The research results were processed using variation statistics methods. 

Results. When determining the species composition of enterobacteria in the studied bio-

material, the leading species were E. coli and representatives of the genus Klebsiella. Among all 

studied isolates of enterobacteria, 70.8% were resistant to antimicrobial drugs. Most often, enter-

obacteria were sensitive to amikacin, cefotaxime, cefuroxime, ampicillin and nalidixic acid. Re-

sistance of enterobacterial strains to antimicrobial drugs was observed in all studied groups of 

drugs and varied from 9.6% to amikacin to 42.3% to ampicillin. The use of the «double disk» 

method showed that the production of extended spectrum β-lactomases occurred in 5-15% of the 

studied strains of enterobacteria, depending on the material studied. 

Conclusion. The results of monitoring the species structure and antibiotic resistance of 

enterobacteria isolated from various biomaterials of examined patients indicate the preservation 

of the dominant role of enterobacteria and the widespread resistance of isolated strains to anti-

microbial drugs. 
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